MESTRADO EM MICROBIOLOGIA

TECNICO @‘-K 7
W LISBOA FACULDADI EX S;

GENOMICA FUNCIONAL E COMPARATIVA — Instituto Superi  or Técnico

Objectivos:

A disciplina apresenta as abordagens experimentais e as ferramentas bioinformaticas mais
recentes no campo da Gendmica Funcional e Comparativa, bem como a sua aplicacéo ao
estudo da biologia & escala do genoma, numa perspectiva integrativa.

Programa:

1. Organizacdo e estrutura de um genoma. Métodos e estratégias de sequenciacao de
genomas. Anotacdo de genomas.

2. Gendmica comparativa. Genes ortélogos e paralogos. Conceito de sintenia.

3. Anadlise da expressdo genética a escala do genoma: transcritobmica e protedmica de
expressao. Metodologias experimentais para o estudo da regulacdo da expressao genética
e gendmica.

4. Genomica funcional. Quimiogenémica, metabolémica, RNOmica e outras 6micas.

5. Introducéo a Biologia de sistemas.

6. Aplicacdes na investigagdo em Biologia, Biotecnologia e Biomedicina.

As aulas de pratica laboratorial focar-se-do na utilizacdo de ferramentas bioinformaticas
para:

. Anotacdo e comparagéo de genomas

. Previsdo de estrutura de proteinas

. Andlise filogenética com base em mapas de sintenia

. Andlise quantitativa de geis bidimensionais

. Interpretacao do significado biolégico de dados a escala do genoma

. Andlise de dados de metabolomica baseada em NMR

. Modelacéo de redes metabdlicas
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Método de avaliacao:

A metodologia de ensino inclui aulas teoricas e tedrico-praticas. A nota final a obter na
disciplina resulta da

ponderacéo das classificacfes obtidas nos dois elementos de avaliagéo:

1 - Exame - 50% - O exame é obrigatorio e nele se exige a nota minima de 9,5 valores

2 -Trabalhos de pratica do uso de ferramentas de bioinformatica - 50% - Serdo efectuadas
sessbes de pratica do uso de ferramentas de bioinformatica no decorrer do semestre. A
avaliacao basear-se-a em 5 relatdrios, a entregar pelos alunos em grupos de 3. A presenca
nestas aulas € obrigatoria.
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