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GENÓMICA FUNCIONAL E COMPARATIVA – Instituto Superi or Técnico 
 
Objectivos: 
A disciplina apresenta as abordagens experimentais e as ferramentas bioinformáticas mais 
recentes no campo da Genómica Funcional e Comparativa, bem como a sua aplicação ao 
estudo da biologia à escala do genoma, numa perspectiva integrativa. 
 
Programa: 
1. Organização e estrutura de um genoma. Métodos e estratégias de sequenciação de 
genomas. Anotação de genomas. 
2. Genómica comparativa. Genes ortólogos e parálogos. Conceito de sintenia. 
3. Análise da expressão genética à escala do genoma: transcritómica e proteómica de 
expressão. Metodologias experimentais para o estudo da regulação da expressão genética 
e genómica. 
4. Genómica funcional. Quimiogenómica, metabolómica, RNómica e outras ómicas. 
5. Introdução à Biologia de sistemas. 
6. Aplicações na investigação em Biologia, Biotecnologia e Biomedicina. 
As aulas de prática laboratorial focar-se-ão na utilização de ferramentas bioinformáticas 
para: 
1. Anotação e comparação de genomas 
2. Previsão de estrutura de proteínas 
3. Análise filogenética com base em mapas de sintenia 
4. Análise quantitativa de geis bidimensionais 
5. Interpretação do significado biológico de dados à escala do genoma 
6. Análise de dados de metabolómica baseada em NMR 
7. Modelação de redes metabólicas 
  
Método de avaliação: 
A metodologia de ensino inclui aulas teóricas e teórico-práticas. A nota final a obter na 
disciplina resulta da 
ponderação das classificações obtidas nos dois elementos de avaliação: 
1 – Exame - 50% - O exame é obrigatório e nele se exige a nota mínima de 9,5 valores 
2 -Trabalhos de prática do uso de ferramentas de bioinformática - 50% - Serão efectuadas 
sessões de prática do uso de ferramentas de bioinformática no decorrer do semestre. A 
avaliação basear-se-á em 5 relatórios, a entregar pelos alunos em grupos de 3. A presença 
nestas aulas é obrigatória. 
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